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①遺伝子断片の特許性に関する三極特許庁比較研究レポート 　　　　　
　　　　　 （1999年5月）
②遺伝子関連発明の審査の運用に関する事例集公開
　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　 （1999年10月）
③③③③機能が推定された遺伝子の特許性に関する三極特許機能が推定された遺伝子の特許性に関する三極特許機能が推定された遺伝子の特許性に関する三極特許機能が推定された遺伝子の特許性に関する三極特許
　庁比較研究レポート　庁比較研究レポート　庁比較研究レポート　庁比較研究レポート 　　　　　　　　　　　　　　　　 （（（（2000200020002000年年年年11111111月月月月))))
④④④④リーチスルークレームの特許性に関する三極特許庁リーチスルークレームの特許性に関する三極特許庁リーチスルークレームの特許性に関する三極特許庁リーチスルークレームの特許性に関する三極特許庁
　　　　比較研究レポート比較研究レポート比較研究レポート比較研究レポート　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　 　　　　 （（（（2001200120012001年年年年11111111月）月）月）月）
⑤⑤⑤⑤タンパク質立体構造関連発明に関する三極特許庁タンパク質立体構造関連発明に関する三極特許庁タンパク質立体構造関連発明に関する三極特許庁タンパク質立体構造関連発明に関する三極特許庁
　比較研究レポート　比較研究レポート　比較研究レポート　比較研究レポート 　　　　 （（（（2002200220022002年年年年11111111月）月）月）月）

⑥タンパク質立体構造関連発明の審査の運用に関する
　事例集公開予定　　　 （2002年度中予定）
⑦ＳＮＰｓ（一塩基多型）及びハプロタイプの審査の運用に関する

　三極特許庁比較研究実施予定 （2003年予定）

ゲノム・ポストゲノム関連発明の事例集・研究報告ゲノム・ポストゲノム関連発明の事例集・研究報告
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生体内

アミノ酸

mＲＮＡの情報をもとに、

アミノ酸が結合する。

・・AUCGAUCGAUCGAUCG・・

●　●　●　　●●●
　　　　　　　　　　　　　
　　　　　　　　　　　　
アミノ酸

ゲノム

生命を維持できる最小
限の染色体群（ヒトの
場合は２３本）のこと。

ｃＤＮＡ
相補的ＤＮＡ
(complementary DNA)

・TAGCTAGCTAGC・

・TAGCTAGCTAGC・

・AUCGAUCGAUCG・

ゲノム解析
染色体を端から端まで解析

ｃＤＮＡ解析
遺伝子に対応する部分のみ解析

・TAGC・ ・CTAGC・

完全長ｃＤＮＡ ＤＮＡ断片
蛋白質

20種類のｱﾐﾉ酸が結合

することにより合成され、
生体の生理機能を担っ
ている。

ＤＮＡ（遺伝子）

ゲノム中に約１０万の遺
伝子が存在する

・ATCGATCGATCG・

・TAGCTAGCTAGC・

ｍＲＮＡ

遺伝子に対応する部分
が転写(写された)もの

・AUCGAUCGAUCG・

ゲノム解析研究の流れゲノム解析研究の流れ

３



・CGATTAGCCA・ 配列情報配列情報配列情報配列情報

配列情報配列情報配列情報配列情報
機能推定機能推定機能推定機能推定

配列情報配列情報配列情報配列情報
機能解明機能解明機能解明機能解明

ｺﾝﾋﾟｭｰﾀによるｺﾝﾋﾟｭｰﾀによるｺﾝﾋﾟｭｰﾀによるｺﾝﾋﾟｭｰﾀによる
機能推定機能推定機能推定機能推定

ｼｰｸｴﾝｻｰによるｼｰｸｴﾝｻｰによるｼｰｸｴﾝｻｰによるｼｰｸｴﾝｻｰによる
配列決定配列決定配列決定配列決定

Function X?

実験による実験による実験による実験による
機能解明機能解明機能解明機能解明

特許できる発明ではない特許できる発明ではない特許できる発明ではない特許できる発明ではない

特許できる発明である特許できる発明である特許できる発明である特許できる発明である

《比較研究》《比較研究》《比較研究》《比較研究》

「有用性」の判断は、三庁でほぼ一致「有用性」の判断は、三庁でほぼ一致「有用性」の判断は、三庁でほぼ一致「有用性」の判断は、三庁でほぼ一致

・低い相同性　→　有用性なし
・高い相同性　→　有用性あり

「進歩性」の判断は、三庁で異なる結果「進歩性」の判断は、三庁で異なる結果「進歩性」の判断は、三庁で異なる結果「進歩性」の判断は、三庁で異なる結果

・高い相同性　→　進歩性なし（ＥＰＯ・ＪＰＯ）（ＥＰＯ・ＪＰＯ）（ＥＰＯ・ＪＰＯ）（ＥＰＯ・ＪＰＯ）
　　　　　　　　　　　　非自明（ＵＳＰＴＯ）（ＵＳＰＴＯ）（ＵＳＰＴＯ）（ＵＳＰＴＯ）

核酸分子核酸分子核酸分子核酸分子（完全長（完全長（完全長（完全長cDNA,SNPs等）等）等）等）

機能が推定された核酸分子関連発明の比較研究の概要（２０００年１１月）

・CGATTAGCCA・

Function X

・CGATTAGCCA・

４

機能推定された遺伝子に対する三極特許庁の審査実務機能推定された遺伝子に対する三極特許庁の審査実務



活性化（又は阻害）化合物結合部位

化合物群

医薬品

標的分子

（Ｒ受容体）

医薬品候補化合物

遺伝子
Ｒ受容体に化合物を接触させることにより、
Ｒ受容体活性化（又は阻害）化合物を
スクリーニングする方法

スクリーニング方法で得られる
Ｒ受容体活性化（又は阻害）化合物を
含有する特定疾患治療剤

結論：スクリーニング方法を示した
だけでは、それにより選択されうる
化合物一般を請求した特許は三
極特許庁のいずれにおいても認め
られないとされた。

リーチスルークレーム関連発明の三極特許庁見解リーチスルークレーム関連発明の三極特許庁見解リーチスルークレーム関連発明の三極特許庁見解リーチスルークレーム関連発明の三極特許庁見解リーチスルークレーム関連発明の三極特許庁見解リーチスルークレーム関連発明の三極特許庁見解リーチスルークレーム関連発明の三極特許庁見解リーチスルークレーム関連発明の三極特許庁見解
（※基礎的スクリーニング方法に（※基礎的スクリーニング方法に（※基礎的スクリーニング方法に（※基礎的スクリーニング方法に
より同定されるかもしれない候補より同定されるかもしれない候補より同定されるかもしれない候補より同定されるかもしれない候補
化合物などに向けられたクレーム）化合物などに向けられたクレーム）化合物などに向けられたクレーム）化合物などに向けられたクレーム）
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蛋白質の原子座標蛋白質の原子座標蛋白質の原子座標蛋白質の原子座標

蛋白質の立体構蛋白質の立体構蛋白質の立体構蛋白質の立体構
造解析造解析造解析造解析

タンパク質のコンピュータタンパク質のコンピュータタンパク質のコンピュータタンパク質のコンピュータ
モデルモデルモデルモデル

タンパク質タンパク質タンパク質タンパク質

タンパク質の結晶タンパク質の結晶タンパク質の結晶タンパク質の結晶

ATOM    147  C      VAL A  25      30.447  15.105  58.363  1.00 12.34      A1   C
ATOM    148  O      VAL A  25      29.520  15.059  59.174  1.00 15.65      A1   O
ATOM    149  CB AVAL A  25      30.385  17.437  57.230  0.28 13.88      A1   C
ATOM    150  CB BVAL A  25      30.166  17.399  57.373  0.72 15.41      A1   C

ATOM    147  C      VAL A  25      30.447  15.105  58.363  1.00 12.34      A1   C
ATOM    148  O      VAL A  25      29.520  15.059  59.174  1.00 15.65      A1   O
ATOM    149  CB AVAL A  25      30.385  17.437  57.230  0.28 13.88      A1   C
ATOM    150  CB BVAL A  25      30.166  17.399  57.373  0.72 15.41      A1   C

タンパク質を構成する原子の三次元座標タンパク質を構成する原子の三次元座標タンパク質を構成する原子の三次元座標タンパク質を構成する原子の三次元座標

座標で定義された既知タンパク座標で定義された既知タンパク座標で定義された既知タンパク座標で定義された既知タンパク
質質質質

ATOM    147  C
ATOM    148  O   
ATOM    149  CB 
ATOM    150  CB

ATOM    147  C
ATOM    148  O   
ATOM    149  CB 
ATOM    150  CB

タンパク質を構成する原子の三次元タンパク質を構成する原子の三次元タンパク質を構成する原子の三次元タンパク質を構成する原子の三次元
座標を記録した記録媒体座標を記録した記録媒体座標を記録した記録媒体座標を記録した記録媒体

三極事例集掲載の蛋白質立体情報関連発明タンパク質立体構造関連発明タンパク質立体構造関連発明タンパク質立体構造関連発明タンパク質立体構造関連発明タンパク質立体構造関連発明タンパク質立体構造関連発明タンパク質立体構造関連発明タンパク質立体構造関連発明

６



蛋白質の原子座標蛋白質の原子座標蛋白質の原子座標蛋白質の原子座標

化合物データベース化合物データベース化合物データベース化合物データベース

活性部位の解明・予測活性部位の解明・予測活性部位の解明・予測活性部位の解明・予測

化学的なス化学的なス化学的なス化学的なス
クリーニングクリーニングクリーニングクリーニング

ATOM    147  C      VAL A  25      30.447  15.105  58.363  1.00 12.34      A1   C
ATOM    148  O      VAL A  25      29.520  15.059  59.174  1.00 15.65      A1   O
ATOM    149  CB AVAL A  25      30.385  17.437  57.230  0.28 13.88      A1   C
ATOM    150  CB BVAL A  25      30.166  17.399  57.373  0.72 15.41      A1   C

ATOM    147  C      VAL A  25      30.447  15.105  58.363  1.00 12.34      A1   C
ATOM    148  O      VAL A  25      29.520  15.059  59.174  1.00 15.65      A1   O
ATOM    149  CB AVAL A  25      30.385  17.437  57.230  0.28 13.88      A1   C
ATOM    150  CB BVAL A  25      30.166  17.399  57.373  0.72 15.41      A1   C

ファーマコフォアファーマコフォアファーマコフォアファーマコフォア

結合ポケットを含む分子結合ポケットを含む分子結合ポケットを含む分子結合ポケットを含む分子

コンピューターによるコンピューターによるコンピューターによるコンピューターによる
スクリーニング方法スクリーニング方法スクリーニング方法スクリーニング方法

ファーマコフォアファーマコフォアファーマコフォアファーマコフォア

ＡＡＡＡ ＢＢＢＢ

ＣＣＣＣ

タンパク質を構成する原子の三次元座標タンパク質を構成する原子の三次元座標タンパク質を構成する原子の三次元座標タンパク質を構成する原子の三次元座標

ＡＡＡＡ ＢＢＢＢ

ＣＣＣＣ

ＡＡＡＡ ＢＢＢＢ

ＣＣＣＣ

ＡＡＡＡ ＢＢＢＢ

ＣＣＣＣ

ファーマコフォアにより定義された化合物ファーマコフォアにより定義された化合物ファーマコフォアにより定義された化合物ファーマコフォアにより定義された化合物

コンピューターの計算によってコンピューターの計算によってコンピューターの計算によってコンピューターの計算によって
得られたタンパク質と結合しう得られたタンパク質と結合しう得られたタンパク質と結合しう得られたタンパク質と結合しう
るとされる化合物のデータベーるとされる化合物のデータベーるとされる化合物のデータベーるとされる化合物のデータベー
スススス

コンピュータースクリーニング方法により解として得コンピュータースクリーニング方法により解として得コンピュータースクリーニング方法により解として得コンピュータースクリーニング方法により解として得
られた化合物られた化合物られた化合物られた化合物

コンピューター上で結合しうる低分子化合物をコンピューター上で結合しうる低分子化合物をコンピューター上で結合しうる低分子化合物をコンピューター上で結合しうる低分子化合物を
計算して予想する方法計算して予想する方法計算して予想する方法計算して予想する方法

７



データ関連クレームデータ関連クレームデータ関連クレームデータ関連クレーム

立体構造座標を記録した記録媒体立体構造座標を記録した記録媒体立体構造座標を記録した記録媒体立体構造座標を記録した記録媒体

ATOM    147  C   　VAL A  25      30.447  15.105  58.363  1.00 12.34      A1   C
ATOM    148  O   　VAL A  25      29.520  15.059  59.174  1.00 15.65      A1   O
ATOM    149  CB AVAL A  25      30.385  17.437  57.230  0.28 13.88      A1   C
ATOM    150  CB BVAL A  25      30.166  17.399  57.373  0.72 15.41      A1   C
．．．．　　．．　．．．．．．．．．．．　．．．．　．．．．　．．．．　．．．．　．．　．．　．．
　

ATOM    147  C   　VAL A  25      30.447  15.105  58.363  1.00 12.34      A1   C
ATOM    148  O   　VAL A  25      29.520  15.059  59.174  1.00 15.65      A1   O
ATOM    149  CB AVAL A  25      30.385  17.437  57.230  0.28 13.88      A1   C
ATOM    150  CB BVAL A  25      30.166  17.399  57.373  0.72 15.41      A1   C
．．．．　　．．　．．．．．．．．．．．　．．．．　．．．．　．．．．　．．．．　．．　．．　．．
　

ｺﾝﾋﾟｭｰﾀｰモデルｺﾝﾋﾟｭｰﾀｰモデルｺﾝﾋﾟｭｰﾀｰモデルｺﾝﾋﾟｭｰﾀｰモデル

タンパク質立体構造データ自体タンパク質立体構造データ自体タンパク質立体構造データ自体タンパク質立体構造データ自体

情報を提示すること自体
は発明に該当しない

データ関連発明データ関連発明データ関連発明データ関連発明データ関連発明データ関連発明データ関連発明データ関連発明

８



データ構造変換

in silicoスクリーニング方法スクリーニング方法スクリーニング方法スクリーニング方法

756895,4412,315,050,12,33
6,352,325,4,405,012,,625,7,
5,68,95,442,03,5,01, ．．．．　
　．．　

756895,4412,315,050,12,33
6,352,325,4,405,012,,625,7,
5,68,95,442,03,5,01, ．．．．　
　．．　

結合ポケット分子モデル

処理ステップ１

処理ステップ２
候補分子モデル

1110111011201100010001
0001000001000100010000
1000001111111000101001
0010000000000000000000

1110111011201100010001
0001000001000100010000
1000001111111000101001
0010000000000000000000

処理ステップ６

処理ステップ５
処理ステップ３

処理ステップ４

処理ステップ８

処理ステップ７

安定結合可能候補化合物データの出力

結合定数演算

データ構造変換

従来技術従来技術従来技術従来技術

286995254,124,5,,,8,,8966,,
,5874,58,,874,965,756895,4
412,315,050,12,336,352,32
5,4,405,012, ．．．．　　．．　

286995254,124,5,,,8,,8966,,
,5874,58,,874,965,756895,4
412,315,050,12,336,352,32
5,4,405,012, ．．．．　　．．　

結合ポケット分子モデル

処理ステップ１

処理ステップ２
候補分子モデル

1110111011201100010001
0001000001000100010000
1000001111111000101001
0010000000000000000000

1110111011201100010001
0001000001000100010000
1000001111111000101001
0010000000000000000000

処理ステップ６

処理ステップ５
処理ステップ３

処理ステップ４

処理ステップ８

処理ステップ７

安定結合可能候補化合物データの出力

結合定数演算

変換データ変換データ

In silico スクリーニング関連発明スクリーニング関連発明スクリーニング関連発明スクリーニング関連発明In silico スクリーニング関連発明スクリーニング関連発明スクリーニング関連発明スクリーニング関連発明

ＪＰＯ，ＵＳＰＴＯ：情報のみが先行ＪＰＯ，ＵＳＰＴＯ：情報のみが先行ＪＰＯ，ＵＳＰＴＯ：情報のみが先行ＪＰＯ，ＵＳＰＴＯ：情報のみが先行
技術と異なる場合には先行技術技術と異なる場合には先行技術技術と異なる場合には先行技術技術と異なる場合には先行技術
と区別が付かないか先行技術かと区別が付かないか先行技術かと区別が付かないか先行技術かと区別が付かないか先行技術か
ら容易ら容易ら容易ら容易

ＥＰＯ：相違する点に技術的な貢ＥＰＯ：相違する点に技術的な貢ＥＰＯ：相違する点に技術的な貢ＥＰＯ：相違する点に技術的な貢
献が認められれば特許要件を満献が認められれば特許要件を満献が認められれば特許要件を満献が認められれば特許要件を満
たすたすたすたす

９



・立体構造情報そのものやそれを記録した媒体の特許性は？・立体構造情報そのものやそれを記録した媒体の特許性は？・立体構造情報そのものやそれを記録した媒体の特許性は？・立体構造情報そのものやそれを記録した媒体の特許性は？

・結合ポケットの立体構造情報のみでタンパク質を特定できるか？・結合ポケットの立体構造情報のみでタンパク質を特定できるか？・結合ポケットの立体構造情報のみでタンパク質を特定できるか？・結合ポケットの立体構造情報のみでタンパク質を特定できるか？

・コンピュータで探索されうる医薬候補化合物自体の特許性は？・コンピュータで探索されうる医薬候補化合物自体の特許性は？・コンピュータで探索されうる医薬候補化合物自体の特許性は？・コンピュータで探索されうる医薬候補化合物自体の特許性は？

多数の化合物の
立体座標データ

コンピュータで蛋白質を活
性化しうる化合物を探索

（篩い分け）

立体構造解析

ATOM    145  N     VAL A  25      32.433  16.336  57.540
ATOM    146  CA  VAL A  25      31.132  16.439  58.160

原子座標（原子座標（原子座標（原子座標（XYZXYZXYZXYZ座標値）座標値）座標値）座標値）

蛋白質

活性化化合物
（？）のデータ

コンピュータを利用した医薬候補化合物の探索方法

タンパク質立体構造関連発明の三極特許庁見解（まとめ）タンパク質立体構造関連発明の三極特許庁見解（まとめ）タンパク質立体構造関連発明の三極特許庁見解（まとめ）タンパク質立体構造関連発明の三極特許庁見解（まとめ）タンパク質立体構造関連発明の三極特許庁見解（まとめ）タンパク質立体構造関連発明の三極特許庁見解（まとめ）タンパク質立体構造関連発明の三極特許庁見解（まとめ）タンパク質立体構造関連発明の三極特許庁見解（まとめ）

・コンピュータを利用した医薬候補化合物の探索方法の特許性は？・コンピュータを利用した医薬候補化合物の探索方法の特許性は？・コンピュータを利用した医薬候補化合物の探索方法の特許性は？・コンピュータを利用した医薬候補化合物の探索方法の特許性は？
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