
縦横連携の例 （東大井上先生）

転写因子ならびに
転写調節に関わる
タンパク質群

TF

Short RNA
qRT-PCR
発現データ

CAGE 900,000ﾀｸﾞ
転写開始点情報の解析

cDNAs107,026ｸﾛｰﾝ
標的因子ネットワークの機能解析に利用

Chip on chip (AR)
転写因子の結合位置の解析
517のAD結合部位を同定

Y2H
転写因子間相互作
用の解析

Y2H 25遺伝子
タンパク質相互作用解析

論文
PLoS One

特許
理研

東工大

日立

siRNA
1,500ｸﾛｰﾝ
標的因子ネットワーク
の機能解析に利用

miR-148はLNCaP前立腺細胞成

長因子のターゲットである
CAND1の発現を抑制するアンド
ロゲン応答マイクロRNAである。

論文
PLoS One

ヒト前立腺がんにおけるアンドロ
ゲン受容体の転写ネットワークの
解析。

M2H 26遺伝子
タンパク質相互作用解析

IVV 26遺伝子
タンパク質相互作用解析

慶応大
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