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DREB遺伝子とは：Dehydration Responsive Element Binding protein遺伝子の略。
乾燥、塩害などの不良環境から植物を守るための指令を発する遺伝子。

温暖化による気象の変
動と、砂漠化の進行

途上国では技術的・経済的
に対応すること等が困難

乾燥や塩害など不良環境から植物を守るた
めの指令を発する（DREB）遺伝子の発見

DREB強化
シロイヌナズナ

通常のシロイヌ
ナズナ

１．CGIAR（国際農業研究協議グループ）と協力して我が国
にない自然環境下で試験を行い、乾燥耐性イネやコムギ
など実用性の高い作物を作出

２．不良環境耐性遺伝子群の機能の解明

DREB強化コムギ通常のコムギ

成果を世界に発信

JIRCAS
IRRI
(水稲）

CIMMYT
(コムギ）

CIAT
(陸稲）

「DREB遺伝子等を活用した環境ストレスに強い作物の開発」

荒地の灌漑には膨
大な資金が必要

現場ニーズ 研究シーズ

新農業展開ゲノムプロジェクトのうち

日本の技術が世界の食料需給の安定に貢献

乾燥条件下

＜乾燥条件下＞

Ⅱ ３．（３）、Ⅲ ２．（３）、Ⅲ ４．（２）② 実施期間：平成２０年度/平成２４年度

平成２４年度予算：2,416百万円



●ＮＰ遺伝子を特異的に検出するためのプライマーの設計及び検出法を開発・実用化（検出精度はほぼ
１００％ ）
●卵でのウイルス分離を行うことなく亜型判定が可能な検出技術を開発

法
●試料中の異常プリオンタンパク質を超音波処理・攪拌培養することにより増幅し、効率的に検出する方
法を開発

重大家畜疾病の防疫措置の高度化、迅速な清浄化に貢献

〈鳥インフルエンザ〉

〈ＢＳＥ〉

鳥インフルエンザは、近年はほぼ毎年発生、昨冬も西日本を中心に２１道県で発
生。口蹄疫は国内では終息したものの、近隣アジア諸国では多発しており、再発
生のおそれ。
鳥インフルエンザ、口蹄疫等の重大家畜疾病は、ひとたび大規模に発生すると莫
大な経済的損失を招くことから、まん延防止のための研究開発が必要。

〈口蹄疫〉
●血清型Ｃの口蹄疫ウイルスをモノクローナル抗体を用いることにより、特異的に検出する方法を開発

●Ｈ７亜型を特異的に迅速に検出可能な検出法の開発、ウイルスの変異・増速機構の解明等

●ＢＳＥ伝達性を迅速に診断するためのバイオアッセイ系の確立、異常プリオンの性状解明等

〈鳥インフルエンザ〉

〈ＢＳＥ〉

〈口蹄疫〉
●抗ウイルス薬の野外使用における有効性の評価、ウイルス抗原の検出技術の開発等

背景・ニーズ

期待される成果

鳥インフルエンザ、ＢＳＥ、口蹄疫等の
効率的なリスク低減技術の開発

これまでの研究成果

今後の研究開発

Ⅱ ４．（２）、Ⅲ ２．（３）

実施期間：平成２０年度/平成２４年度 平成２４年度予算：556百万円
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